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OBJETIVO GENERAL
Determinar |a validez para estudios de paternidad de los loci STRs. D351358, vWa, FGA, THO1,
TPOX, CSF1P0, D55818, D1351317, D75820, en los departamentos de Boyacd, Norte de
Santander y Santander.

MATERIALES Y METODOS

La informacién genética de nueve STRs (D351358, vWa, FGA, THO1, TPOX, CSF1P0, D55818,
D1351317, D75820), obtenida de casos de paternidad previamente estudiados, de los departa-
mentos de Boyacd, Santander y Norte de Santander fue analizada. 49 parejas no relacionadas
entre si fueron analizadas en los dos primeros departamentos, y 50 parejas en el dltimo.

Los STRs fueron estudiados por PCR, electroforesis capilar usando el ABI PRISM 310. Para la
asignacion alélica se utilizé el software GeneScan (version 2.1) y el software Genotyper (version
1.1.1). Las frecuencias genotipicas y alélicas fueron determinadas por el método del conteo
directo; posibles desviaciones del EHW se basaron en la pruebas de Chi-cuadrado y pruebas
exactas de Fisher. El grado de variacién genética en cada poblacién fue establecido conociendo
la frecuencia de los genotipos heterocigotos. Posibles desequilibrios entre loci fueron
detectados por la prueba de Chi-cuadrado de bondad de ajuste. Comparacién de poblaciones
parentales mediante prueba de Chi-cuadrado usando tabla de contingencia de 2xN. Se calculé
la probabilidad de exclusién “a priori” y el poder de exclusién acumulado (PEA), la proba-
bilidad de discriminacién por sistema y acumulado (PDA) para cada departamento. Distancias
genéticas entre poblaciones fueron establecidas por la distancia Euclidiana. El anilisis de
conglomerados por el método de Neighbor-joining.

RESULTADOS

Las frecuencias génicas de los sistemas analizados son semejantes en las poblaciones
estudiadas. Los sistemas TPOX y D351358 mostraron desequilibrio genético en las poblaciones
de Boyacd y Norte de Santander respectivamente. El género masculino presenté mds desequi-
librios genéticos que el femenino. Heterocigosidades superiores a 60% fueron observadas en los
STRs en las tres poblaciones. Conjuntamente los nueve sistemas presentaron poderes de exclu-
sién y discriminacién suficientemente elevados, dejando ver su utilidad en casos de paternidad
y forense
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CONCLUSIONES
Este estudio permite tener una idea global de la composicién genética de los sistemas STRs
analizados en las poblaciones de Boyaca, Norte de Santander y Santander. Deben ser usados
con precaucion los sistemas TPOX en Boyacd y D351358 en Norte de Santander en los casos
de paternidad ya que se encuentran en desequilibrio genético. Por el contrario los nueve STRs
estudiados pueden ser incluidos en pruebas de paternidad en Santander.



