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Un fen6meno enormemente importante de determinar reside en el hecho de si los marcadores
moleculares tipo microsatelites (STRPs) poseen una evolucion molecular neutral que esre alta-
mente correlacionada, ya de forma lineal 0 no, con los nurneros efectivos de las poblaciones y con
aquellos eventos que afectan concomitantemente a los numeros efectivos, tales como la capac i-
dad de dispersion, e! tipo de reproducci6n, el numero y supervivencia de las camadas, etc. Para
ello analizamos la variabilidad genetica medida en forma de heterocigosidad esperada y el r\I:t-
mero promedio de alelos par locus en 5 microsatelices (6 especies de Felidos ), 10 microsateli~
(8 especies de Primates) y 16 microsatelites (8 especies de ciervos) frente a los valores obtenid~
para 54 variables en los felidos, 77 variables en Primates y 40 variables en cervidos. Las ecuacion~ <l
de regresi6n simple y multiple fueron obtenidas mediante el metodo step-wise para aquelltt U
variables con valores continuos. De este modo, se pudo determinar individualmence que variabl@ lJJ
ecol6gicas, reproductivas, morfol6gicas y demograficas afecraron mas a las variables de divers'ti \-
dad genetica. Jgualmente, se utilizaron regresiones con variables mixtas (continuas, binarias f5 0
cualitativas) con el metoda de la distancia de Gower, la distancia del valor absoluto y 1adistancii3
de Minkowski de exponente entero igual a 1. Se estimaron los coeficientes de determinacion uti~ --'
lizando dos y tres coordenadas. Para determinar la importancia de cad a uno de los valores de I~ cr
variable dependiente (genetica) sobre la prediccion de los restantes valores de la variable depenD
dienre se calcul6 el coeficiente "cross-validacion". Primates y Felinos mostraron muy elevadas ~ m
significativas correlaciones can esos conjunros de variables, especialmenre, en el primer caso co~
el numero de subespecies, peso y el rango promedio de movimiento diario y en los segundos conZ
la varianza de la progenie, numero de subespecies y categonzaci6n de la UICN de esas especies.:=\
En los cervidos el numero de cOlTelaciones significativas fue alga mas bajo, pero se encontro una
correlacion significativa con variables relacionadas con la estructura reproductiva de los mismos.
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Entre los anos 2001 y 2002 se recogieron 40 muestras de pacientes diagnosticados con cancer
gastrointestinal en los departamenros de Antioquia y Caldas, a los cuales se les determine el geno-
tipo molecular para los genes CYP2El, GSTMl YGSTTl en sangre y se les realiz6 una entrevista
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para analizar su consumo de alcohol, cigarrillo y alimentos quemados ylo embutidos, ya que
estudios previos en otras poblaciones han sugerido la asociaci6n de algunos polimorfismos de
estos genes (en combinaci6n 0 no con facto res ambientales ), con una predisposici6n a la enfer-
medad. Por tanto, se compare estadfsticamente las frecueocias genotfpicas con las de una pobla-
ci6n de contrcles san os apareada con los casos por edad y sexo, y se observe la susceptibilidad
a cancer gastrointestinal, mediante el analisis de asociacion a polimorfismos en los genes que co-
difican para las enzimas CYP2E1, GSTM1 Y GSTT1 del rnetabolismo de xenobioticos. La extrac-
ci6n del DNA sanguineo se realize por e! metodo "Saltin-Out" y para la determinacion del geno-
tipo de cada gen se hicieron pruebas de PCR/RFLPs observados en geles de agarosa.
Los resultados obtenidos muestran una tendencia, a la asociacion individual entre {a ocurrencia
de la enfermedad con la presencia del alelo C2 de CYP2E1 y e! genotipo null de GSTT1, asf como
tambien, una relacion significative con el consumo excesivo de alcohol y cigarrillo. Los pohmor-
fismos del gen GSTM1 no mostraron ninguna relaci6n con este tipo de cancer en nuestra
poblaci6n. Estas observaciones en general, se podrfan explicar por la codificacion de enzimas que
activan rapidarnenre algunos carcin6genos ingeridos y la ausencia de algunas otras necesarias
para su conjugaci6n y pronta eliminacion. Dado que este trabajo tiene una muestra, aunque
significativa, pequena para sacar conclusiones de peso, 5610 se observan tendencias a la relacion
entre algunos de los polimorfismos y factores ambientales estudiados con la manifestaci6n de la
enfermedad. (Proyecto financiado por CODI-UdeA, IN399CE).
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Las cepas nativas solventogenicas de Clostridium spp. aisladas por e! lnstituto de Biotecnologia,
poseen caracteristicas que permiten catalogarlas como microorganismos de alto potencial
biotecnol6gico dada su relevante capacidad de degradar desechos agroindustriales, ademas de
producir interesantes niveles de solventes a traves de la fermentaci6n acerobut;lica. Con miras a
darle valor agregado como recursos geneticos y, buscando al mismo tiempo su aprovechamiento
sostenible, se requiere de la implementaci6n de tecnicas de la caracterizaci6n molecular como
herramienta fundamental para lIegar a su am plio conocimiento. EI presente trabajo tuvo como
prop6sito amp/iar la caracterizaci6n de las trece cepas nativas de Clostridium solventogenicos
mediante perfiles plasm(dicos y AFLP's (Amplified Fragment Lenght Polimorphism).
Se estandarizaron las condiciones para la extracci6n de plasmidos en estos microorganismos
anaer6bicos y las condiciones para su analisis con enzimas de restricci6n; igualmente se
establecieron las condiciones aislar ADN total para la realizaci6n de AFLP simple utilizando la
enzima de restricci6n Hindll!.
Los resultados de este trabajo sugieren que todas las cepas alojan al menos un plasmido que
migra entre 20 y 34 kpb, y 7 de elias poseen un plasmido mas que migra entre 11 y 14 kpb. Sin
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