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RESUMEN

Durante el ano 2001 se estim6 la oferta de frutos en un bosque de tierra firme de la Amazonia
colombiana. Se muestrearon 7 parcel as de 50 x 50 m' cada una (1.75 ha ), en las que se censaron
rod as los individuos fructificados. En toral se eocontraron 1.154 individuos en fruro, correspon-
dientes a 196 especies y 57 famifias. En cad a ciclo de muestreo se produjeron en promedio 15.212
fi-uros/ha y 16.1 kglha de peso seco de la cosecha. Para estimar la fructificaci6n de cada especie
y familia se propuso un fndice de Valor de trnportancia de Fructificacion considerando e! numero

de individuos fructificados, e! numero de fruros producidos y el peso de la cosecha. Las familias
que presentaron los mayores valores en esre Indice fueron Melasrornataceae y Arecaceae, rnientras
que las especies fueron Maieta guianensis y l.epidocoryum tenue. Se definieron cinco estratos verticales
que presenraron variaciones altamenre significativas en la produccion de fruros. Co-r-posicion
flonstica y estrucrura de la vegetaci6n: se muestrearon 16 rransectos de 50 x 2 m (0.16 hal, cen-
sando todos los individuos con DAP;::: 1 cm. Se encontraron 1.857 individuos, pertenecientes a
423 especies y 69 familias. Las familias mas importantes fueron Mimosaceae y Fabaceae. Las es-
pecies mas importantes fueron Parkia sp. y Pseudomonotes tropenbosii. EInumero de individuos y de
especies con respecro a la altura del bosque mostr6 mayor concentracion en los primeros metros,
especialmenre por debajo de los 5. Para muestrear el componenre herbaceo se muestrearon 7
transecros de 50 x 2 m' (0.07 ha), en los que se censaron codes los individuos can DAP::; 1 cm.
Se encontraron 1.128 individuos, pertenecientes a 65 especies y 18 familias. Las familias con
mayor valor de importancia fueron Marantaceae y Melastomataceae. Las especies con mayor
valor de importancia fueron Calathea angustifolia y Monotagma juruanum.
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RESUMEN

EI Instituro Amaz6nico de Investigaciones Cientfficas, SINCHI, la Gobernaci6n del Guaviare y el
Plan Nacional de Desarrollo Alternativo, PNDA, suscribieron el proyecro "Selecci6n de germo-
plasma y producci6n de material vegetal con caracteristicas fenotipicas y firosanitarias deseables
de especies nativas promisorias como soporte a los proyectos PLANTE en el Departamento del
Guaviare", para la sustituci6n de cultivos de coca mediante el establecimienro de sistemas agro-
forestales, que permitan brindar a los campesinos y colon os dedicados a esta actividad la posibili-
dad de desarrollarotras, economicamente renrables a largo plazo, que presenten una salida digna
para ellos, y que eviten la generaci6n de mas danos a los ecosistemas amaz6nicos. Oentro de las
especies seleccionadas se encuentra el anon amaz6nico, Rollinia mucosa Uacq.) Baill. Para lograr la
producci6n de material vegetal de este frutal se busco la forma de establecer en condiciones in
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vitro segmentos nod ales tom ados de arboles adultos de cinco aftos de edad, para 10 cual se apli-
caron ensayos de desinfecci6n con soluciones de antibi6ticos y fungicidas y tratamientos con
agua caliente, y de la oxidaci6n, mediante la adici6n al medio de cultivo de antioxidantes como
acido asc6rbico, acido dtrico, carbon activado y i-cisteina, Aunque se log-o el control de la
contaminacion no fue posible el establecirnienro in vitro, debido a la perdida de viabilidad. Para
facilitar el manejo de los problemas de contaminaci6n durante ta fase de establecimienro, se rea-
Iizaron ensayos para la gerrninacion de semi lias en condiciones in vitro, perc no se logr6 [a germi-
pacion de esras, razon por la cual se sembraron en tierra esteril. Las semillas germinaron entre los
35 y 50 dfas. Cuando las plantulas tuvieron dos meses de edad se tomaron explantes de hipo-
c6tilos y hojas, a los que se tes realizaron ensayos de desinfecci6n con isodine e hipoclorito de
sodio, y de control de la oxidaci6n con los mismos compuestos antioxidantes evaluados en los
segmentos nod ales. Fue posible e! control de la contaminacion en los explantes de hoja y de la
oxidaci6n en los de hipocotilo. Se evaluo e! efecto de los reguladores de crecimiento acido
naftalena-cetico, ANA, bencilaminopurina, BAP, acido diclorofenoxiacetico 2,4-0 y thidiazuron,
TOZ, sobre la inducci6n de morfogenesis en segmento de hipoc6tilos, para las hojas se evaluo el
efecto del BAP, del acido 3-indol-acetico, AlA, y de la acci6n conjunta de estos dos reguladores
de crecirniento. Se enconrro un alto potencial mcrfogenico en estes explantes. En las hojas se
logr6 la inducci6n de rizogenesis, caulogenesis indirecta y la produccion de calfo friable. En los
hipoc6tilos fue posible la inducci6n de organogenesis directa, con producci6n de multiples bro-
tes, mediante la adici6n al medio de cultivo de TOZ 0 ANA Y BAP. En el caso del 2,4-0, se logr6
la obtenci6n de plantulas de aspecto normal.
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RESUMEN

Oesde el descubrimienro del c6digo genetico se han lIevado a cabo varios estudios sobre el tRNA,
debido a su gran imporrancia en la sfntesis de protefnas. En este sentido, se realiza el presente
estudio sobre la estructura primaria de la moleClda y su relaci6n con la teorfa de coevoluci6n del
codigo genetico, propuesta por Wong (1975). Se construyo una base de datos espedfica para
tRNAs aminoacido espedficos, con 10.504 secuencias (micas. Las secuencias se obtuvieron del
Genebank y de Mathias Sprinzl y se organizaron en grupos, como sigue: archaebacteria, eubacte-
ria, unicelulares, animales, plantas y cloroplasto. Las secuencias se alinearon usando C1ustal y se
obtuvieron los consensos con Genedoc, respetando siempre los grupos establecidas. Se emple6
una metodologfa alternativa, en la cual se explararan homologfas desde 100 hasta 60%, en
intervalos de 5%. Las secuencias consenso se agruparon mediante el algoritmo Neighbour-joining
de C1ustal X. Se encontro que las seeuencias consenso tienen en promedio 47.30 bases, esto
representa eI 63.9% de la langitud promedio (74 bases) de las secuencias de tRNAs. Las se-
cuencias consenso son ricas en bases can 100% de homalogfa, 10 cual representa cerca del 60.8%
de la longitud total del consenso. Mas aun, los consensos mostraron mayor proporci6n de bases
CG en general. Los siguientes grupos son los mas representativos: 1. "(ala, cys)" se encontr6 en
eubacteria, unicelulares, animales y c1aroplastos. 2. "(ile, ala)" se encontro en archaebacteria,


