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NICOLAS CASTANO ARBLEDA
DIRECTOR: JULIO BETANCUR BETANCUR

RESUMEN

Durante el afio 2001 se estimé la oferta de frutos en un bosque de tierra firme de la Amazonia
colombiana. Se muestrearon 7 parcelas de 50 x 50 m’ cada una (1.75 ha), en las que se censaron
todos los individuos fructificados. En total se encontraron 1.154 individuos en fruto, correspon-
dientes a 196 especies y 57 familias. En cada ciclo de muestreo se produjeron en promedio 15.212
frutos/ha y 16.1 kg/ha de peso seco de la cosecha. Para estimar la fructificacion de cada especie
y familia se propuso un indice de Valor de Importancia de Fructificacion onsiderando el nimero
de individuos fructificados, el nimero de frutos producidos y el peso de la cosecha. Las familias
que presentaron los mayores valores en este indice fueron Melastomataceae y Arecaceae, mientras
que las especies fueron Maieta guianensis y Lepidocaryum tenue. Se definieron cinco estratos verticales
que presentaron variaciones altamente significativas en la produccion de frutos. Composicion
floristica y estructura de la vegetacién: se muestrearon 16 transectos de 50 x 2 m (0.16 ha), cen-
sando todos los individuos con DAP = 1 cm. Se encontraron 1.857 individuos, pertenecientes a
423 especies y 69 familias. Las familias mas importantes fueron Mimosaceae y Fabaceae. Las es-
pecies mds importantes fueron Parkia sp. y Pseudomonotes tropenbosii. El nimero de individuos y de
especies con respecto a la altura del bosque mostré mayor concentracion en los primeros metros,
especialmente por debajo de los 5. Para muestrear el componente herbiceo se muestrearon 7
transectos de 50 x 2 m’ (0.07 ha), en los que se censaron todos los individuos con DAP < 1 cm.
Se encontraron 1.128 individuos, pertenecientes a 65 especies y 18 familias. Las familias con
mayor valor de importancia fueron Marantaceae y Melastomataceae. Las especies con mayor
valor de importancia fueron Calathea angustifolia y Monotagma juruanum.
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RESUMEN
El Instituto Amazénico de Investigaciones Cientificas, SINCHI, la Gobernacién del Guaviare y el
Plan Nacional de Desarrollo Alternativo, PNDA, suscribieron el proyecto “Seleccién de germo-
plasma y produccién de material vegetal con caracteristicas fenotipicas y fitosanitarias deseables
de especies nativas promisorias como soporte a los proyectos PLANTE en el Departamento del
Guaviare”, para la sustitucién de cultivos de coca mediante el establecimiento de sistemas agro-
forestales, que permitan brindar a los campesinos y colonos dedicados a esta actividad la posibili-
dad de desarrollar otras, econémicamente rentables a largo plazo, que presenten una salida digna
para ellos, y que eviten la generacién de mas dafios a los ecosistemas amazénicos. Dentro de las
especies seleccionadas se encuentra el anén amazénico, Rollinia mucosa (Jacq.) Baill. Para lograr la
produccién de material vegetal de este frutal se buscé la forma de establecer en condiciones in
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vitro segmentos nodales tomados de 4rboles adultos de cinco afos de edad, para lo cual se apli-
caron ensayos de desinfeccién con soluciones de antibidticos y fungicidas y tratamientos con
agua caliente, y de la oxidacién, mediante la adicién al medio de cultivo de antioxidantes como
acido ascérbico, acido citrico, carbén activado y L-cisteina. Aunque se logré el control de la
contaminacién no fue posible el establecimiento in vitro, debido a la pérdida de viabilidad. Para
facilitar el manejo de los problemas de contaminacién durante la fase de establecimiento, se rea-
lizaron ensayos para la germinacién de semillas en condiciones in vitro, pero no se logré la germi-
pacion de estas, razén por la cual se sembraron en tierra estéril. Las semillas germinaron entre los
35 y 50 dias. Cuando las pldntulas tuvieron dos meses de edad se tomaron explantes de hipo-
cotilos y hojas, a los que se les realizaron ensayos de desinfeccién con isodine e hipoclorito de
sodio, y de control de la oxidacién con los mismos compuestos antioxidantes evaluados en los
segmentos nodales. Fue posible el control de la contaminacién en los explantes de hoja y de la
oxidacién en los de hipocétilo. Se evalué el efecto de los reguladores de crecimiento acido
naftalena-cético, ANA, bencilaminopurina, BAP, 4cido diclorofenoxiacético 2,4-D y thidiazuron,
TDZ, sobre la induccién de morfogénesis en segmento de hipocétilos, para las hojas se evalud el
efecto del BAP, del 4cido 3-indol-acético, AlA, y de la accién conjunta de estos dos reguladores
de crecimiento. Se encontré un alto potencial morfogénico en estos explantes. En las hojas se
logré la induccién de rizogénesis, caulogénesis indirecta y la produccién de callo friable. En los
hipocétilos fue posible la induccién de organogénesis directa, con produccién de multiples bro-
tes, mediante la adicion al medio de cultivo de TDZ o ANA y BAP. En el caso del 2,4-D, se logré

la obtencién de pldntulas de aspecto normal.
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RESUMEN
Desde el descubrimiento del cédigo genético se han llevado a cabo varios estudios sobre el tRNA,
debido a su gran importancia en la sintesis de proteinas. En este sentido, se realiza el presente
estudio sobre la estructura primaria de la molécula y su relacién con la teoria de coevolucién del
cddigo genético, propuesta por Wong (1975). Se construyd una base de datos especifica para
tRNAs aminodcido especificos, con 10.504 secuencias unicas. Las secuencias se obtuvieron del
Genebank y de Mathias Sprinzl y se organizaron en grupos, como sigue: archaebacteria, eubacte-
ria, unicelulares, animales, plantas y cloroplasto. Las secuencias se alinearon usando Clustal y se
obtuvieron los consensos con Genedoc, respetando siempre los grupos establecidos. Se empleé
una metodologia alternativa, en la cual se exploraron homologias desde 100 hasta 60%, en
intervalos de 5%. Las secuencias consenso se agruparon mediante el algoritmo Neighbour-joining
de Clustal X. Se encontré que las secuencias consenso tienen en promedio 47.30 bases, esto
representa el 63.9% de la longitud promedio (74 bases) de las secuencias de tRNAs. Las se-
cuencias consenso son ricas en bases con 100% de homologia, lo cual representa cerca del 60.8%
de la longitud total del consenso. Mas aun, los consensos mostraron mayor proporcién de bases
CG en general. Los siguientes grupos son los mds representativos: 1. “(ala, cys)” se encontré en
eubacteria, unicelulares, animales y cloroplastos. 2. “(ile, ala)” se encontré en archaebacteria,



