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del paramo de Frontino para e! Holoceno Tardio con base en las anomalfas de temperatura del
Hemisferio Norte, muestran que en este perfodo la temperatura ha esrado siempre por debajo
de [a actual, excepro en el intervalo 3.200~2.6S0 aaos interpol. "C BP, en que pudo haber sido
equivalente 0 ligeramente Inferior. Desde el punto de vista causal, la buena corretacion entre las
variaciones de la vegetaci6n y el c1ima del paramo de Frontino con los cambios en fa produc-
cion de I·C atmosferico y los cambios en la temperatura del Hemisferio Norte (ulrimos mil
an os), apunta hacia la conclusi6n de que la variaci6n en la actividad solar es la causa principal
de los cam bios observados en este sector de la cordillera Occidental de Colombia. Los princi-
pales ciclos cfimaticos registrados en la concentraci6n de polen cuando esta senal se analiz6 en
inrervalos de 10 Y20 anos fueron los siguientes: 21-22, 44, 52-54, 77-80, 90-110 (98), 124,
200, 400 Y 667 anos. Todos estos ciclos muestran correspondencia con observaciones reali-
zadas (diferentes herrarnientas de estudio ) en otros sicios del mundo y relacionadas directa-
mente con cambios en la actividad solar.
Palabras dave: paleoecologia, pararno de Frontino, Holocene Tardio, Colombia.
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RESUMEN
La familia Ariidae comprende peces marines, estuarinos y dulceacutcolas, distribuidos en aguas
tropicales y subtropicales de todos los continentes. La nomenclatura especffica y generica en el
grupo es caonca y no hay continuidad de su uso en la literatura. En esre trabajo se presenra una
filogenia robusta para 37.41 especies de ariidos americanos y dos especies del Viejo Mundo,
basad a en un maximo de 2.922 caracteres del genoma mitocondrial (citocrorno b, ATP sintetasa
8 y 6, 125 Y 165) Y978 del nuclear (gen activador de la recombinaci6n 2), por reconstrucci6n
con los criterios de maxima parsimonia (MP) e inferencia bayesiana (BI). Adicionalmente, se
complement6 el trabajo morfol6gico previa incluyendo siete especies y 11 caracteres adicionales,
para una matriz final de 26 especies y 56 caracteres. Las secuencias mitocondriales propor-
cionaron alta resoluci6n a diferentes niveles {subfamiliar, generico y espedfico). Aunque BI
recuper6 en mas ocasiones nodos debiles incongruentes con otros conjuntos de datos, mostr6
mayor sensibilidad que MP a la escasa senal filogenetica del locus nuclear, el cual ofreci6 poca
resoluci6n. La evidencia morfol6gica fue congruente con las hip6tesis moleculares a nivel sub-
familiar, generico y en gran medida intergenerico; las discrepancias mas marcadas entre ambos
enfoques se dan al interior del genero Bagre. Las filogenias obtenidas concuerdan todas con la
division de Ariidae en dos subfamilias: Ariinae y el grupo de los Galeichthyinos, el cual requiere
estatus nomenclatural. 5e corroboro la validez, y en gran medida la monofilia de los generos
Ariopsis, BagreJ Cathorops, Gafeichthys, Potamarius y Selenaspis (incluyendo a S. proops y S. parkeri). EI
genero Arius sensu lato no es monofiletico y no debe ser usado para referir a las especies ameri-
canas. EI linaje 'Arius A' conforma un grupo monofiletico anfiamericano al cual debe atribufr-
sele un nombre generico disponible. 'Arius B' dasycephalus debe incluirse en un nuevo tax6n de nivel
gene rico, €I cual podrla ser un genera aparte 0 ubicarse como un subgenera de Cathorops, su
grupo hermano. 'Arius C' platypogon conforma un linaje a menudo aislado dentro de los ariinos,
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el cual requiere un nombre generico nuevo. Potamarius esta relacionado can Ariopsis y ambos can
5elenaspis. Las hip6tesis de relaciones de los ariidos american os presentadas indican que el
confinamienro dulceacufcola en 'Ariws A' cookei/A. aff. cookei, Potamanus itabalensis y Cathorops
aguadulce implica al men os tres eventos diferentes de reversi6n a la condici6n primitiva en
OTOPHYSI. En cuanto a la biogeografia de los linajes basales, es factible que los galeichthyinos
hayan tenido una radiacion importante en la parte sur de Gondwana, mientras los ariinos se
diversificaron can exito en el mar de Tethys antes de su cierre final; esto explicarta por que no
se detecto monofilia de los ariinos americanos. Se pueden identificar cuatro eventos recientes
de especiacion transfstmica en la familia, dos de los cuales son anidados. EI patron de distribu-
cion coincidente de 'Arius A' cookei y A aff cookei, en los nos del Pacifico y en la boca del Atrato,
con otros peces de origen marino, sugiere una conexion transistmica reciente. Otros clad os
terminales anfiamericanos en Cathorops y en 'AriusA' probablemente implican una separacion re-
lacionada con el levantarniento final del istmo de Panama. Los valores de divergencia genetica
entre Ariopsis bonil/ai y A. seemanni son muy cortos (0,9% vs. > 1,7%) para ser explicados saris-
factoriamente por cualquiera de los dos eventos discutidos.
Palabras clave: Ariidae, Siluritormes: ariidae.
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RESUMEN
Se realize un anal isis para evaluar la pesca artesanal de las islas de Providencia y Santa
Catalina, caribe colombiano, y establecer la dinamica de la pesquerta can enfasis en aspectos
ecol6gicos de la comunidad Ictica que se extrae con el metoda de linea de mano. En ocho sitios
de desembarco de praductos pesqueros en las islas: Mountain, Santa Catalina, Free Town, Old
Town, Lazy Hill, South West, Bottom House, y Rocky Point y mediante una serie de forrnatos
se registr6 entre otros: la actividad diana por merodo de pesca, la composici6n par especie de
los desembareos, sines de pesca. A partir de esta informacion se cuantificaron 51 UEPS Yse
estim6 un ano pesquero de 303 dias (promedia mensual 25 d(as), el esfuerzo anual como total
de faenas fue de 2.888, de las wales el 57% fueron realizadas utilizando lInea de mana, buceo
40% y nasas 3%. Se muestreo el 23% (673) de las faenas estimadas en el 2001 (19% de buceo,
27% de lInea de mana y 22% nasas). Se identificaron 96 especies correspondientes a 54 ge-
neras, 28 familias, cuatro c1ases, tres Phylla. La captura total estimada para el ana 2001 fue
de 67.888 kg, de los cuales el 66% correspondio a Ilnt~a de mana, seguido de! buceo 26% y las
nasas 8%. La composicion de las especies capturadas mediante linea de mana arroj6 que los
demersales, 36 especies de peees, representaran e147% (21.269 kg) de la CT estimada, siendo
las especies can mayor captura estimada el brim Etefis ocw/atus (6.482 kg), el "yellow eye"
Lwtjanus vivanus (2.435 kg) y el satin Pristipomoides macrophthalmws (1.395 kg); el 37% (1.6467 kg)
fueron recursos pelagicos -15 espeeies-, siendo aquellas can mayor captura estimada el bonito
Thunnus atlantiws (5.839 kg), la barra Sphyraena barracwda (4.240 kg) Yel king fish Acanthocybium
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