Acta Bioldgica Colombiana, Vol. 9 Ne. 2, 2004 119

respecto a su actividad antimicrobiana y antiftingica, por medio del método de difusién en placa.
El extracto obtenido a partir de la esponja X. proxima, mostré actividad significativa frente a los
microorganismos Staphylococcus aureus, Streptococcus faecalis y Candida albicans, destacindose la fuerte
actividad de este extracto para el control del hongo Candida albicans y por eso, se recomienda para
estudios quimicos y farmacoldgicos. Por primera vez, se registra actividad antimicrobiana de este
extracto para el control de Streptococcus faecalis; ausencia de actividad antibacteriana y actividad
antifingica en las otras especies examinadas (M. rea, B. cribaria, C. infundibulum) y actividad
estimuladora sobre el crecimiento de las bacterias Staphylococcus aureus y Streptococcus faecalis por los
extractos de las especies M. rea y C. infundibulum. En este sentido, C. infundibulum también promo-
vi6 débilmente el crecimiento de Pseudomonas aeruginosa, de igual forma sucedié con el extracto
de B. cribaria frente a Staphylococcus aureus. La produccién de mucus parece indicar la presencia de
sustancias activas en los extractos de las esponjas X. proxima y M. rea.
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RESUMEN

De las cuatro especies de plasmodios capaces de infectar con malaria a los seres humanos,
Plasmodium falciparum es el que reviste mayor importancia debido a la severidad en la variante
de malaria que produce, mortal en la mayoria de los casos. Esta ha sido la razén fundamental
por la cual el conocimiento acerca de la genémica y proteémica de esta especie sea mayor al
que se tiene de las demas especies de plasmodios que infectan a los seres humanos. Por otra
parte, Plasmodium vivax produce un tipo de malaria menos severa que casi nunca es mortal, pero
se encuentra muy extendida a nivel mundial, este hecho hace que el conocimiento acerca de la
proteémica y gendmica de esta especie sea también de gran importancia. Se realizaron busque-
das de secuencias proteicas con actividad antigénica de P. falciparum, en la porcién hasta ahora
secuenciada del genoma de P. vivax, las cuales no habian sido descritas previamente en este
dltimo. Estas busquedas fueron realizadas en su totalidad mediante técnicas y herramientas
bioinformaticas, estableciendo diversos patrones de alineamiento, asi como niveles de similitud
no menores al 40%. A pesar de un riguroso enmascaramiento tanto de las secuencias protéicas
de P. falciparum, como del genoma de P. vivax, en este tltimo fue evidente una alta presencia de
regiones repetitivas que no fueron enmascaradas por ninguna de las fuentes de ADN repetitivo
presente en la base de datos de REPBASE, lo cual lleva a pensar que dichas regiones pueden ser
especificas de este tipo de organismos. Finalmente se encontraron coincidencias entre 76 se-
cuencias proteicas con actividad antigénica de P. faliiparum y el genoma hasta ahora secuen-
ciado de P. vivax, que cumplian con los requisitos minimos para establecer los niveles de coin-
cidencia, entre las cuales se determiné que cuatro constituyen importantes candidatos a una
vacuna contra la malaria producida por P. vivax.
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