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regién de vida. La dominancia de la forma de crecimiento cespitosa cortas y la buena representacién de la
forma de crecimiento felpas rugosas responde a las condiciones ambientales de alta humedad y alta intensi-
dad luminica presentes en gran parte de los sectores donde se realiz6 la coleccién de los ejemplares. Las felpas
lisas siguen en dominancia debido a que gran cantidad de especimenes fueron herborizados en sitos abiertos
(senderos o bordes de carretera) en donde se presentan condiciones de alta intensidad luminica y baja hume-
dad relativa que les son favorables
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RESUMEN

La pasantia con la Corporacién Latinoamericana Misién Rural (CLMR) consistié en apoyar la revision del
Esquema de Ordenamiento Territorial (EOT) de San Bernardo, Cundinamarca, Colombia, enfatizando en
la caracterizacién ecolégica, para lo cual se adapté la metodologia de evaluacién ecolégica rapida. La
principal actividad econémica del municipio se basa en la produccién y comercializacion agropecuaria, pero
se observé que algunas de las normativas del EOT iban en contra de este desarrollo socioeconémico. Por
eso en la revision se resaltd la importancia de mantener la sostenibilidad de los recursos bidticos y la nece-
sidad de modificar el actual uso del suelo, buscando impulsar un desarrollo local enmarcado en una pla-
nificacién participativa, para entender y aplicar el adecuado ordenamiento territorial. San Bernardo cuenta
con los ecosistemas de paramo, subpdramo y bosque altoandino, que en algunas dreas estan conservados
o bajo proteccién y en otras presentan serias evidencias de transformacién y deterioro por la presién antré-
pica. También se encuentran fragmentos de bosques andino y subandino, en muy deficiente representacién
por la aparicién de ecosistemas de reemplazo, expandiendo la frontera agricola y con ella los problemas
ecolégicos causados por el mal manejo de los cultivos y la ganaderia. Asi, mediante el anlisis de los compo-
nentes ambientales del EOT, se hicieron propuestas en la revision que intentan contribuir al desarrollo soste-
nible del municipio.
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RESUMEN
La maquinaria molecular de las células consiste de una enorme red de moléculas que interactian unas con
otras de manera compleja. En estos sistemas la informacién es procesada por medio de variaciones en las
concentraciones y localizacién de estas moléculas en respuesta a estimulos de origen intra o extra celular. Una
de las tendencias més importantes de la biologfa molecular actual, gira en torno a la comprensién de los
procesos de procesamiento de la informacién por medio de la elaboracién de modelos dindmicos sistémicos
de los sistemas moleculares biolégicos. En los dltimos afios, grandes adelantos han tenido lugar en el campo
del desarrollo e implementacién de algoritmos que permiten realizar simulaciones del comportamiento de
diversos sistemas moleculares tales como las vias de sefializacién intracelular, control del metabolismo y
expresion genética. En un modelo dinamico sistémico cualquier cantidad de interés, mientras que la m.edicién
de las mismas cantidades in vivo requiere la elaboracién y ejecucion de experimentos muy laboriosos y
costosos. La aplicacion de las técnicas de modelamiento y simulacién en el campo de la biologfa mo!ecu!ar
ayuda al mejoramiento en el entendimiento de los procesos biolégicos. Los aspectos molecula_res del sistema
regulatorio del bacteriéfago lambda, ha sido por mucho tiempo el centro de atencién de las investigaciones

que tratan de dilucidar las bases moleculares de los procesos implicados en el control de expresién genética
s como cualitativos del comportamiento del switch del bacterié-

en procariotas. Aspectos tanto cuantitativo et
un completo entendimiento de la ro-

fago lambda han sido caracterizados experimentalmente. Sin embargo,
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bustez y estabilidad del sistema regulatorio del mismo estd atin por obtenerse. En el presente trabajo se pro-
pone una modificacién del modelo dindmico, el cual tiene como elemento principal la dindmica reguladora
del operador OR, para tomar en cuenta la interaccién a larga distancia entre los operadores OR y OL
recientemente descrita, y el elemento estocastico producto del poco numero de moléculas participantes. El
algoritmo de simulacién estocastica desarrollado por Gillespie, es el método mas comin empleado para
simular correctamente el ruido intrinseco que acompana las reacciones bioquimicas celulares. Una descrip-
cién numérica del comportamiento de una red quimica es lograda al identificar todas las posibles reacciones,
midiendo cada una de ellas, el nimero inicial de cada una de las moléculas del sistema y luego aplicando el
algoritmo de Gillespie, se obtiene un estimativo del comportamiento del sistema en funcién del tiempo.
Empleando estos elementos se construye un nuevo modelo dindmico sistémico sobre el mantenimiento del
estado lisogénico del bacteriéfago lambda y la induccién de los profagos, el cual predice un comportamiento
del sistema que se aproxima muy bien a las observaciones experimentales reportadas.
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RESUMEN

Los miembros de la familia de receptores celulares, integrinas (-V,1, -V,3 -V,6), han sido identificados como fac-
tores de adhesién de diferentes virus a las células del hospedero. Para el caso del virus de la Fiebre Aftosa, estas
integrinas se unen al sitio de reconocimiento celular en la secuencia tripéptidica Arg-Gly-Asp (RGD) e igualmente
estan localizadas en la proteina VP1 del virus. Evidencia genética de esta interaccién ha sido obtenida mediante
la mutacién de la secuencia RGD en clones infecciosos de ADNc, identificando particulas virales no infectivas in-
capaces de absorberse a células susceptibles, Cierta clase de resistencia genética natural al virus de la fiebre af-
tosa ha sido descrita en el ganado bovino Blance Orejinegro, considerdndose que cierto grado de esta resistencia
podria ser causado por mutaciones en estos receptores celulares responsables por la adhesién del virus. Uno de
los objetivos del estudio fue la identificacién de genes candidatos (integrinas), especificamente marcadores
moleculares asociados a genes potencialmente responsables por la adhesion del virus aftoso a la célula hospe-
dera. Un total de 106 individuos pertenecientes al niicleo de ganado criollo (banco de germoplasma bovino,
Corpoica) fueron genotipados con dos marcadores tipo microsatélite (ILS030 y BM2113) y dos SNPs (SLC11A1
y ITGB6) encontrados en el cromosoma 2 bovino. Estos genotipos fueron asociados a indices de infecciosidad,
obtenidos a partir de la infeccién de cultivos BHK y de fibroblastos con los serotipos O1 Campos y A24 Cruzeiro,
para cada uno de los individuos. Dos de los cuatro marcadores (ITGB6 e ILSTO30S) se asociaron significati-
vamente con el fenotipo Indice de Resistencia y mostraron un amplio efecto aditivo (p=0,025 y p=0,001 respec-
tivamente). El presente estudio permitira identificar aquellas lineas familiares que segregan aquellos alelos bené-
ficos dentro de un programa de seleccién asistida por marcadores moleculares para resistencia a enfermedades.
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RESUMEN
Se muestrearon las plantas vasculares presentes en tres tipos de afloramientos rocosos del municipio de
Suesca, departamento de Cundinamarca (Colombia), ubicados entre 2.800 y 3.000 m de altitud. Estos sitios
se denominaron Valle de los Halcones (VH), Farallones de Suesca (FS) y Los Monoelitos (LM). Cada planta fue
recolectada, determinada y se le anoté la superficie en la que crecia (placa, repisa o fisura) y el habito de
crecimiento (erecta, colgante o perpendicular a la superficie). Se encontraron 97 especies, correspondientes
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