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bustez y estabifidad del sistema regularorio del mismo esra aun por obrenerse. En e! presente rrabajo se pro-
pane una modificacion del modelo dinamico, el cual tiene como elernento principal la dinamica reguladora
del operador OR, para romar en cuenta la inreraccidn a larga distancia entre los ope-adores OR y OL
recientemeote descrita, y el elemento estocastico producto del poco ndmero de rnoleculas pa-ticipantes. EI
algoritmo de simulacion esrooastica desarrollado por Gillespie, es el rnerodo mas comun empleado para
simular correctamenre e! ruido intrfnseco que acompana las reacciones bioqurmicas celulares. Una descrip-
cion numerica del comportamiento de una red qufmica es log-ada al identificar todas las posibles reacciones,
midiendo cada una de elias, el mimero inicial de cada una de las rnoleculas del sistema y luego aplicando el
algoritmo de Gillespie, se obtiene un estimative del comportamiencc del sistema en funcion del tiempo.
Empleando estos elementos se construye un nuevo modele dinamico sistemico sobre el mantenimiento del
est ado hscgenico del bacreriofago lambda y la induccion de los profagos, el cual predice un comportamiento
del sistema que se aproxima muy bien a las observaciones experimentales reportadas.
Palabras dave: bactenofago lambda, red neuronal, modelo.
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RESUMEN
Los miembros de la familia de recepcores celulares, integrinas (V, 1, V,3 V,6), han sido idenoficados como fac-
rores de adhesion de diferentes virus a las celulas del hospedero. Para el caso del virus de la Fiebre Aftosa, estas
integrinas se unen al sitio de reconocimiento celular en la secuencia tripeptidica Arg-Gly-Asp (RGD) e igualmente
estan localizadas en la protefna VP1 del virus. Evidencia genetica de esta interacci6n ha sido obtenida mediante
la mutaci6n de la secuencia RGD en clones infecciosos de ADNc, identificando partkulas virales no infectivas in-
capaces de absorberse a celulas susceptibles. Cierta c1ase de resistencia genetica natural al virus de la fiebre af-
rosa ha sido descrita en el ganado bovino Blanco Orejinegro, considerandose que cierto grade de esta resistencia
podria ser causado par mutaciones en estos receptores celulares responsables por la adhesion del virus. Uno de
los objetivos del estudio fue la identificacian de genes candidatos (integrinas), espedficamente marcadores
moleculares asociadas a genes potencial mente responsables por la adhesi6n del virus aftoso a la celula hospe-
dera. Un total de 106 individuos pertenecientes aJ nucleo de ganado crioHo (banco de germoplasma bovino,
Corpoica) fueron genotipados can dos marcadores tipo microsatelite (ILS030 y BM2113) Y dos SNPs (SLCl 1A1
Y ITGB6) encontrados en el cromosoma 2 bovino. Estos genotipos fueron asociadas a fndices de infecciosidad,
obtenidos a partir de la infeccian de cultivos BHKy de fibroblastos con los serotipos 01 Campos y A24 Cruzeiro,
para cada uno de los individuos. Dos de los cuatro marcadores (ITGB6 e lLST030S) se asociaron significati-
vamente con el fenotipo fndice de Resistencia y mostraron un am plio efecto aditivo (p:O,025 y p:O,OOl respec-
tivamente). EI presente estudio permirira identificar aquellas Ifneas familiares que segregan aquellos alelos bene-
ficos dentro de un programa de seleccian asistida por marcadores moleculares para resistencia a enfermedades.
Paiabra5 dave: fiebre aftosa, receptor celuJar, ganado criollo.
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RESUMEN
Se muestrearon las plantas vasculares presentes en tres tipos de afloramientos rocosos del municipio de
Suesca, departamento de Cundinamarca (Colombia), ubicados entre 2.800 y 3.000 m de altitud. Estos sitios
se denominaron Valle de los Halcones (VH), Farallones de Suesca (FS) y Los Monolitos (LM). Cada planta fue
recoleetada, dererminada y se Ie anota la superficie en la que creda (placa, repisa 0 fisura) y el habito de
crecimiento (erecta, colgante 0 perpendicular ala superficie). Se encontraron 97 especies, correspondientes


