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re; para capturar murcietagos se usaron redes de niebla, y para registrar medianos y grandes mamfferos se
h.icieron recorridos de obse.rvaci6n diurnos, busqueda de rastros y entrevistas. 51' registraron en total 61 espe-
cres de mamfferos pertenecrentes a 11 6rdenes; 1'1orden mas diverse fue Chiroptera con un total de 15 especies,
seguido por 1'1orden Carnivora con un total de 14 especies y 1'1orden Rodentfa con 13 especies. 5e amplia la
discribucion latitudinal de las especies Platyrrhinus nigel/us y Dermanura bogotensis; y se reporta como regisero
nuevo para Colombia la especie Marmosops neb/ina.
Palabras dave: mastofauna, Colombia.
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RESUMEN
Se escudi6 la depredaci6n pre-dispersion por mseccos en semi lias de Alchorneo grondifloro y algunos aspectos de
la interacci6n con parasiroides. Se colectaron fiutos de nueve arboles par media de trampas de semil1as. La
depredacion se evalu6 can categorfas de dane y se determin61a influencia de algunos atributos de las semillas,
como camano y estado de madurez. As! mismo, se determinaron las especies depredadoras de las semi lias, los
niveles de dane asociados, la duraci6n de sus estados inmaduros y la inreraccion can parasitoides. 51' encon-
traron diferencias significativas en la cantidad y 1'1tamano de semillas producidas par cada arbol durante la
temporada de cosecha. De 60 a 90% de las semillas de A. grandiflora presentaron niveles de depredacion ele-
vados, ejercidos principalmence par dos especies de lepidopteros, Gnorimoschema sp. y Ge/echia sp., cuya fre-
cuencia fue de hasca 60% par arbol. Las semilfas fueron dispersadas en diferente estado de madurez, factor que
influencia en gran medida los niveles de dano. La depredaci6n constituye la mayor Fuente de mortalidad de las
semillas y los arboles can la mayor producci6n de frutos presentaron los porcencajes de depredaci6n mas bajos,
10que sugiere un mecanismo de saciaci6n. 51' encontraron ocho especies de parasitoides con diferentes estra-
tegias paras(ticas asociadas con los depredadores de las semillas en estados inmaduros, todas elias causando
la muerte de sus huespedes en estados larvales avanzados, por 10 que el control sabre fa depredaci6n no es
inmediato. EI aborto de las semillas constituye un segundo factor relevante para la mortalidad.
Palabras dave: A. grandifloro, semilfas, parasitnides, pre y post-dispersion.
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RESUMEN
EI objetivo general de esce proyecto fue la producci6n de plantas transformadas geneticamente de S. phureja
variedad Vema de Huevo Cion 1 que sean potencialmente tolerances a insectos, rasgo conferido por la inserci6n
en su genoma del gen mirl2 derivado del pamela (Citrus paradisi) que codifica para un inhibidor de proteasas de
tipo Serina. 51' trabaj6 can 1'1sistema de transformaci6n mediado por Agrobacterium tlAme(aciens utilizando la cepa
LBA4404 que conciene el plasmido residente pAL4404 y 1'1vector binario pNOV022 el eual eontiene ef gen de in-
teres mirl2. Se utilizaron como explantes encrenudos con una longitud de 0,5 a 1 cm proveniences de material in
vitro entre cuatro a cinco semanas de edad, los cuales Fueron co-cultivados en una concencraci6n bacteriana de
1/50, para posteriormente ser colocados en medio de regeneraci6n sin agente de selecci6n. 51' encontr6 que el
medio de regeneraci6n mas apropiado esta compuesto por Zeatina Rib6sido (ZR 2 mglL), acido naftalenacetico
(ANA 0,04 mglL) y acido giberelico (AG3 0,1 mglL) en el cual se logr6 obtener un 87,6% de callogenesis y un
48,6% de regeneraci6n. Posteriormente se estableci6 una poblaci6n de individuos potencial mente transgenicos,
a partir de los cuales se realiz6 una extracci6n de DNA, organizando los extractos en pools de diez individuos,
obteniendose un total de 52 pools, a partir de 520 individuos. 5e utilizaron cuatro diferentes cantidades de DNA
para un volumen final de 50 IJIen la PCR: 150 ng; 300 ng; 600 ng; 1.200 ng y se realiz6 PCR para los dos genes
mirl2 (IP) y manA (PM I). Tras el analisis por electrof6resis de los resultados de la peR para cada uno de los
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pools no se observe la serial de amplificacicn especffica de los genes de inreres, en tanto que se observe la seftal
para los genes endcgenos de COntrol. Finalmente se analizaron 62 clones proveniences de un segundo ensayo de
transformacion, los wales fueron ana/izados individualmente. Se trabaj6 con una cantidad de DNA de 600 ng
y se realize PCR para los dos genes mirl2 (IP) y manA (PMI), siguiendo las mismas condiciones de c-abajo. En
esta segunda poblaci6n de regenerantes no se observe la amplificacion espectfica para los genes de inceres, sin
embargo se observe la sene! para los genes end6genos de control.
Palabras clave: S. phureja, transfeccion gen, inhibidor proreasa.
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RESUMEN
Los transportadores (Simponer de SodiofYoduro, NIS y Transportador Apical de Yoduro, AIT) pertenecen a
la familia de proternas de membrana, SLCS las cuales pueden enconerase tambien en rejidos extranroideos.
Para el estudio de la localizacion celular de los co-transporradores se usaron anticuerpos polidonales que
detectanan la protelna par e! proce so de inmunohistoqurmica. EI transportador AIT fue inespecffico mientras
NIS fue estandarizado en tejido de tiroides. En el sistema digestivo, Nrs fue decectado en glandulae salivales,
mucosa gasmca. dependiendo de la seccion del tracro, y en pancreas, mostrando en este ultimo, un compor-
tamiento atfpico de este co-transpo-rador. Este trabajo retoma la teorfa de la recirculacion, e! papel antimi-
crobiano y el rol antioxidante dado por el yoduro a to largo del sistema. Ademas, de mostrar los beneticios
de usar este tipo de proteinas como una herramienra para el conocimiento del metabolismo, las enferme-
dades autoinmunes y el cancer.
Palabras dave: tiroides, inmuciroquimica, transportadores de membrana.
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RESUMEN
En este estudio se presentan los primeros resultados obtenidos al utilizar como una herramienta diagnostica,
tecnicas moleculares de PCR y RFLPs sobre la subunidad ribosomal 185 del DNA del Trypanosoma. La PCR-RFLPs
se estandarizo al utilizar tres cepas de Trypanosoma (Trypanosoma vivax, Trypanosoma evansi y Trypanosoma theileri)
pertenecientes al Banco de Germoplasma de Hemoparasitos de Corpoica, las cuales fueron multiplicadas en
ovinos de lana y purificadas por medio del metodo de cromatografia de intercambio ionico. Con la PCR semi-
anidada se obtuvieron los primeros amplificados de las tres cepas de Trypanosoma entre 700 a 800 pb, Y de 600
a 700 pb en la segunda amplificaci6n. Usando las enzimas de digestion Mspl y Ec0571 se obruvieron diferentes
perfiles diferenciando las infecciones por Trypanosoma vivax, Trypanosoma evansi y Trypanosoma theileri. Con base en
la informaci6n obtenida con las tres cepas de Tripanosoma, se trabajaron 70 muestras de sangre de ganados del
piedemonte lIanero, colectadas por el metodo del Bu(fJ coat, los cuales fueron reportados como negativos a
Trypanosoma bajo pruebas parasitol6gicas de Woo y extendido de sangre. De las 70 muestras bovinas, con fa PCR
se detectaron como animales positivos a trypanosoma un 7,14%, con niveles de sensibilidad en campo de la
prueba de 2S trypanosomas/ml de sangre parasitada. De los animales positivos, los patrones de digesti6n obte-
nidos correspondieron a la cepa Trypanosoma theileri en un 80%, y un 20% a fa cepa Trypanosoma vivax. Los resulta-
dos que se obtuvieron del estudio morfometrico en las especies T vivax y T evans; del Banco de Germoplasma de
Corpoica, mostraron que el T vivax es un parasito con mayor longitud (20-25 IJm) que el T evansi (18-19 IJm),
aunque el flagelo libre de este ultimo siempre fue mayor (7-9 IJm) al igual que el diametro de su nucleo. En
ambos parasitos la posicion del nucleo fue central y la posici6n del quinetolasto terminal.
Palabras clave: Trypanosoma, gen ribosomal 185, diagnostico.
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