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pools no se observé la sefial de amplificacion especifica de los genes de interés, en tanto que se observé la sefial
para los genes endégenos de control. Finalmente se analizaron 62 clones provenientes de un segundo ensayo de
transformacion, los cuales fueron analizados individualmente. Se trabajé con una cantidad de DNA de 600 ng
y se realizé PCR para los dos genes mirl2 (IP) y manA (PMI), siguiendo las mismas condiciones de trabajo. En
esta segunda poblacién de regenerantes no se observé la amplificacién especifica para los genes de interés, sin
embargo se observé la sefial para los genes endégenos de control.
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RESUMEN

Los transportadores (Simporter de Sodio/Yoduro, NIS y Transportador Apical de Yoduro, AIT) pertenecen a
la familia de proteinas de membrana, SLCS las cuales pueden encontrase también en tejidos extratiroideos.
Para el estudio de la localizacién celular de los co-transportadores se usaron anticuerpos policlonales que
detectarian la proteina por el proceso de inmunohistoquimica. El transportador AIT fue inespecifico mientras
NIS fue estandarizado en tejido de tiroides. En el sistema digestivo, NIS fue detectado en glédndulas salivales,
mucosa géstrica, dependiendo de la seccién del tracto, y en pancreas, mostrando en este dltimo, un compor-
tamiento atipico de este co-transportador. Este trabajo retoma la teoria de la recirculacién, el papel antimi-
crobiano y el rol antioxidante dado por el yoduro a lo largo del sistema. Ademads, de mostrar los beneficios
de usar este tipo de proteinas como una herramienta para el conocimiento del metabolismo, las enferme-
dades autoinmunes y el cancer.
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RESUMEN

En este estudio se presentan los primeros resultados obtenidos al utilizar como una herramienta diagnéstica,
técnicas moleculares de PCR y RFLPs sobre la subunidad ribosomal 185 del DNA del Trypanosoma. La PCR-RFLPs
se estandarizé al utilizar tres cepas de Trypanosoma (Trypanosoma vivax, Trypanosoma evansi y Trypanosoma theileri)
pertenecientes al Banco de Germoplasma de Hemoparasitos de Corpoica, las cuales fueron multiplicadas en
ovinos de lana y purificadas por medio del método de cromatografia de intercambio iénico. Con la PCR semi-
anidada se obtuvieron los primeros amplificados de las tres cepas de Trypanosoma entre 700 a 800 pb, y de 600
a 700 pb en la segunda amplificacién. Usando las enzimas de digestién Mspl y Eco571 se obtuvieron diferentes
perfiles diferenciando las infecciones por Tryp vivax, Trypanosoma evansi y Trypanosoma theileri. Con base en
la informacién obrenida con las tres cepas de Tripanosoma, se trabajaron 70 muestras de sangre de ganados del
piedemonte llanero, colectadas por el método del Buffy coat, los cuales fueron reportados como negativos a
Trypanosoma bajo pruebas parasitoldgicas de Woo y extendido de sangre. De las 70 muestras bovinas, con la PCR
se detectaron como animales positivos a trypanosoma un 7,14%, con niveles de sensibilidad en campo de la
prueba de 25 trypanosomas/ml de sangre parasitada. De los animales positivos, los patrones de digestién obte-
nidos correspondieron a la cepa Trypanosoma theileri en un 80%, y un 20% a la cepa Trypanosoma vivax. Los resulta-
dos que se obtuvieron del estudio morfométrico en las especies T. vivax y T. evansi del Banco de Germoplasma de
Corpoica, mostraron que el T. vivax es un pardsito con mayor longitud (20-25 pm) que el T evansi (18-19 pm),
aunque el flagelo libre de este ultimo siempre fue mayor (7-9 um) al igual que el diametro de su nicleo. En
ambos parisitos la posicién del nicleo fue central y la posicién del quinetolasto terminal.

Palabras clave: Trypanosoma, gen ribosomal 18S, diagnéstico.



mailto:eleber60@yahoo.com
mailto:ecassalett@yahoo.es-
mailto:ecassalett@hotmail.com

