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comunidad de Aguachica resulta fundamental al momento de proponer planes de manejo y estretegias de
conservacion, perc un primer paso alii serta 1'1promover 1'1nacimiento de obser-vadores de aves denrro de
la comunidad de Aguachica.
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RESUMEN
La teorfa coevolutiva del codigo genetico de Wong serial a que la asignacion de los codones es hisrorica-
mente dependieme de la retacion aminoacido precursor/amincacido derivado, como resultado coevolutivo
entre las vias biosintencas de los arninoacidos y los ARNts. Asumiendo que la seleccion natural favorece las
estructuras funcionales mas escables y restringidas, aquf se estudic si la plaaticidad estructural del ARN
mostraba diferencias entre ARNts precursores y derivados. Para 1'1analisis se utilizaron secuencias de ARNt
percenecienees a los dominies Archaea y Bacteria can el fin de esrudiar los repertories ptasticos a conjun-
cos de estructuras sub6ptimas. EI analisis de formas abscractas permitic agrupar las estrucrueas secunda-
rias de acuerdo con patrones de anidamiento de helices y adyacencia I' inferir una secuencia consenso a
partir de las formas que se ajusceban a la esrructura de hoja de rrebot. Los repertories plascicos se gene·
raron a partir de las secuencias consenso. Las comparaciones entre repertorios se basaron en 1'1nurnerc de
estructuras, la termoestabilidad de ta esrrucrura de mfnima energra libre y dos parametres estrucrurales
(prcpension de apareamienro de bases (P) y longitud promedio de las regiones de tallo de doble hefice (5)),
medidos en cada estructura secundaria. No se encontraron patrones conciuyentes en 1'1dominio Bacteria.
EI dominio Archaea mostro que los ARNe derivados tenian menor numero de form as y mayor termoes-
tabi!idad y parametros estructurales que los ARNt precursores, evidencias que estan en acuerdo can la teo-
ria coevolutiva del c6digo genetico.
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RESUMEN

51' estudiaron 11 rasgos de historia de vida (morfol6gicos y de regeneraci6n) de plantas vasculares, en
cuatro sitios con diferente grado de alteracion que hacen parte de una misma unidad de paisaje y condi-
ciones ropograficas similares. Ubicados en los valles de los rfos Tunjo y Piedras Gordas, paramo de Palacio,
Parque Nacional Natural Chingaza, CuncJinamarca, Colombia. Entre 3.400-3.600 m de altitud, a los
4g4S'03"N, 73"SO'SO"W. Estos valles, principalmeme 1'1valle del rio Tunjo tienen una larga historia de
disturbio por quema y pastoreo de ganado vacuno. La comunidad natural es de Espefetia killipii, Chusquea
tessellata y Calamagrostis effusa. Mediante un analisis de dasificaci6n y un procedimiemo de componentes
principales (ACP) se agruparon las especies de acuerdo a rasgos similares y se analiz6 su abundancia de
acuerdo can el grado de alteracion. 51' identificaron tres grupos de especies, diferenciados principalmente
par los rasgos morfologicos: tipo de planta, forma de crecimiento, habito y altura. EIgrupo uno se caracte-
riza principalmente por especies graminoides (73%), erectas (' 00%) en macolla (68%) con alturas mayores
a 5 em (60%); el grupo dos por hierbas rastreras 0 postradas (76 %) que forman cojines 0 tapetes (86%)
con alturas menores a 5 em (79%) yel grupo tres por hierbas (88%) en roseta (' 00%) que no forman cojines


